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u
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Multiple sequence alignments of transmembrane domains from Trypanosoma cruzi hypothetical proteins and platelet-activating factor receptors

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053508215.6 --SRVWFVAFTFGMTGHSSVMTM- -PIMISCTLLPLVFLGFLLRI--- ----CLGFLSDAFVLMFGITALASQ ---FLGFSILISCTRLVSILILFP VAVFPIMFGYAFCGHVVFGAF--- -----SRSIVTLFCTTFGDNIIDTFL -FGRLFIGTYLLL--FICNILNVA

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAF-LMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAF-LAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAF-LGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAF-LAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAF-LGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILF-LGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCF-LGVI--- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- NLAGCFFFINTYCSVSF-LAVI--- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH-----

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLF-LGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAF-LGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLF-LCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- ---GTFFFINTYGSILF-LTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053508723.24 GFYFGSTVVAFLALLL--FFIFL- AVPLFVLVIVALLITAFAAIV--- --VGNFIAVVCYTIFCFLVVSAV- -AAYFSLPIIADVV----YYLSSLVW -----LCYGFFFLGLIYPCISIAQWL- -----TFDTLGAFFFNGMLLVSLYFV--- LIPVYAALLYLLCAM-----FFTVVY

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFF---LVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF---- AIHIIICTLFY---VIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFII---SFVPHH----- ---VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFF---LVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL--- -IHIFLVFSFF---LVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM--- --HIFIVCSFF---LVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP-- --HFILVGAFF---VVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVL---CFVPHH----- -----LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- -IHIFLVFSFF---LVFLIILFCNL-- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL--- RALWMVCTVLAVFVI---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM--- -IHICIVLGFF---IVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVI---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF---- -IHIFLVVSFF---VVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- --QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM--- -IHIFLVFSFF---LVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL----- --HFLIIGLFF---VVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLL---CFLPHHVVQ-- --QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL--- -IHIFIVFSFF---LVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA---- VVHVFIAFCFF---LVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI---- --HVFIVLCFF---IVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFI---CFVPHHVV--- --QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFF---LVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL--- -IHIFLVFSFF---LVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM--- -IHIFIVFCFF---VVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFII---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV---- -IHIFIVASFF---AVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV---- ---FAIIGLFF---VVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVV---CFLPHHVIQGA --QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL--- -IHIFIVASFF---IVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA---- -VHIFITSCFF---LVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVI---CFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF---- -IHIFLVCSFF---LVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSI---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD-- VIHIFIVFSFF---LVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVI---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI---- --HLTIVIGFF---LVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVV---CFLPHHACQ-- --QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL----- --LRMLCAVIGVFVI---CFLPHHVV--- ITHFSIIGLFF---LVFLMVIICN--- --QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Tc00.1047053509791.60 GFYFGSTVVAFLALLL--FFIFL- AAPLFVLVIVALLITAFAAIV--- --VGNFIAVVCYTIFCFLVVSAV- -AAYFSLPIIADVV----YYLSSLVW -----LCYGFFFLGLIYPCISIAQWL- -----TFDTLGAFFFNGMLLVSLYFV--- LIPVYAALLYLLCAM-----FFTVVY

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFF---LVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF---- RALWMVCTVLVVFII---SFVPHH----- AIHIIICTLFY---VIFLFILTWN--- ---VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFF---LVFLIILFCNL-- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH-----

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL--- -IHIFLVFSFF---LVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM--- --HIFIVCSFF---LVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP-- --HFILVGAFF---VVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVL---CFVPHH----- -----LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL--- -IHIFLVFSFF---LVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVI---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM--- -IHICIVLGFF---IVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVI---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF---- -IHIFLVVSFF---VVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- --QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM--- -IHIFLVFSFF---LVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL----- --HFLIIGLFF---VVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLL---CFLPHHVVQ-- --QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL--- -IHIFIVFSFF---LVFLIILFCNL-- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH-----

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA---- VVHVFIAFCFF---LVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI---- --HVFIVLCFF---IVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFI---CFVPHHVV--- --QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFF---LVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- -IHIFLVFSFF---LVFLVILFCNL-- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL--- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM--- -IHIFIVFCFF---VVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFII---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV---- -IHIFIVASFF---AVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV---- ---FAIIGLFF---VVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVV---CFLPHHVIQGA --QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL--- -IHIFIVASFF---IVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFII---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA---- -VHIFITSCFF---LVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVI---CFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF---- -IHIFLVCSFF---LVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSI---CFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD-- VIHIFIVFSFF---LVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVI---CFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI---- --HLTIVIGFF---LVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVV---CFLPHHACQ-- --QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL----- ITHFSIIGLFF---LVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVI---CFLPHHVV--- --QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053506753.30 -LEMVFFINIVGCLVPGGACLL-- RLFFVVNFVNVLATYLMFSSF---- ------VSSSTWVSVFFVCIGASLTSG -SLGAAVIMFTYILVFASNAAL-- ---SCLVHFFVLLLSSITLLGPVL -----QIVVVGISYGVYQVFNGVVLF DSVLQLLMGLILLFAGSYCYV---

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- ---FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMV---I--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ----MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAV---I--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ----MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF --IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGV---I--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ----MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAV---I--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- ---FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- ---FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGV---I--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- --IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- ---YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGA---ISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- ---FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ----MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGV---I--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ----MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAV---I--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- ---FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF ---FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ----MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGA---ISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- ---FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- ---FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGV---I--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- ---FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- -CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCA---ISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- --IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTV---ISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Tc00.1047053505193.74 -KDIMFLL-FSIGMVFGPHIGYV- ---EGYSPLVSLILLASNGIRILY --ALALLFQAMF-AILVHTVLLIM -------VLWTLLTTIVVLLYYATIGTV EVVGYIALGIEALLVLPQILR--- TIMLVLTWFLGDIIKVIYFLV------- PFILCGI-FQLSLDLVVIGQLI--

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL----- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF------ AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLV--VFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL----- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL----- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM----- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP---- --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLA--VFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL----- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM----- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF------ -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM----- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL------- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVG--VFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL----- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA------ VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI------ --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMA--VFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL----- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL----- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM----- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLG--VFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV------ -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV------ ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVG--VFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL----- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA------ RALWMVCTVLA--VFVICFVPHH----- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF------ NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLA--VFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD---- VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLA--VFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI------ --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVG--VFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL------- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIG--VFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053503463.20 -LSTFKGIIGAYYGLPFSGTGS----- LPIMISCTLLPLVFLGFLLRI--- ----CLGFLSDAFVLMFGITALASQ ---FLGFSILISCTRLVSILILFP SVAVFPIMFGYAFCGHVVFGA---- -----SRSIVTLFCTTFGDNIIDTFL -FGRLFIGTYLLL--FICNILNVA

Human -FPIVYSII---FVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIF-IVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSII---FILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAF-LMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHII-ICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSII---FVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIF-IVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIV---FVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAF-LAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIF-LVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSII---FVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIF-IVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSII---FVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAF-LGVI--- --HFI-LVGAFFVVFLIILTCNLV- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIV---FVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAF-LAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIF-LVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSII---FVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHIC-IVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSII---FALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAF-LGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIF-LVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSII---FVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIF-LVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIF---FVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --TGSFFFINTYGTILF-LGAISL- ---HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSII---FVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIF-IVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVI---FILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVF-IAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSII---FVLGFVSNAYVLW-- NVAGCLFFINTYCSVCF-LGVI--- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVF-IVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSII---FVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- -IHIF-IVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSII---FVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSF-LAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIF-LVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSII---FVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIF-IVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSII---FVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIF-IVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVI---FILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLF-LGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ----FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSII---FVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIF-IVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVI---FVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIF-ITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSII---FVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAF-LGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIF-LVCSFFLVFLLIFFCNL-- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH-----

Squirrel LFPIIYSII---FVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAF-LGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIF-IVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSII---FILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLF-LCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLT-IVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVV---FVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILF-LTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- -ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053504137.150 --HLVGFLAFLVVVVCF-FVIVLI YFLFAAYSFGCLMCMLCSTVF--- YFGITFLVVGSFLPFCYFSFA--- -WTYLSMISFFGVFGVLGPFFK-- LFYVCMVGSGLFPIVHIYLLL----- VEGLLLMMTLYGVGVFVYAFQ-------- IWHVFVLAA-----AFVHFFNTASIY

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTL--FYVIFLFILTWN--- -RALWMVCTVLVV--FIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT----

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT----

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCS--FFLVFFIILVCNLV- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGA--FFVVFLIILTCNLV- -RALWMVVTVLAV--FVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK--

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT----

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLG--FFIVFLLILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVS--FFVVFLIIFFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL-----

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFS--FFLVFLIILVCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL-----

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- --HFLIIGL--FFVVFFLVMVCNLL- ----QMLLAVVGV--FLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA-----

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFC--FFLVFFLIFYCN--- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL----- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLC--FFIVFLVILVCNVI- ---LWMVCTVMAV--FFICFVPHHVV---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFS--FFLVFLVILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT----

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFC--FFVVFLIILVCNL-- -RALWMVCTVLGV--FIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVAS--FFAVFLLILVCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGL--FFVVFALVLVCNLLI ------LLAVVGV--FVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA-----

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVAS--FFIVFLIILICNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSC--FFLVFFLIFYCNM-- -RALWMVCTVLAV--FVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCS--FFLVFLLIFFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT----

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFS--FFLVFLIILFCK--- -RALWMVCAVLAV--FVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIG--FFLVFFVVVVCNFL- ----QMLFSVVGV--FVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA-----

Zebrafish -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ---LRMLCAVIGV--FVICFLPHHVV--- ITHFSIIGL--FFLVFLMVIICN--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA-----

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053506467.4 -KDIMFLL-FSIGMVFGPHIGYV- ---EGYSPLVSLILLASNGIRILY --ALALLFQAMF-AILVHTVLLIM -------VLWTLLTTILVLLYYATIGTV EVVGYIALGIEALLVLPQILR--- TIMLVLTWFLGDIIKVIYFLV------- PFIFCGI-FQLSLDLVVIGQLI--

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL----- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF------ AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLV--VFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL----- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL----- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM----- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP---- --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLA--VFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL----- RALWMVCTVLA--VFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM----- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF------ -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM----- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL------- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVG--VFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL----- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA------ VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI------ --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMA--VFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL----- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL----- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM----- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLG--VFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV------ -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV------ ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVG--VFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL----- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLA--VFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA------ -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLA--VFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF------ -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLA--VFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD---- VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLA--VFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI------ ---QMLFSVVG--VFVVCFLPHHACQ-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL------- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIG--VFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Tc00.1047053509799.100 --HLVGFLAFLVVVVCF-FVIVLI YFLFAAYSFGCLMCMLCSTVF--- YFGITFLVVGSFLPFCYFSFA--- -WTYLSMISFFGVFGVLGPFFK-- LFYVCMVGSGLFPIVHIYLLL----- VEGLLLMMALYGVGVFVYAFQ-------- IWHVFVLAA-----AFVHFFNTASIY

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFS--FFLVFLIILFCNL-- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT---- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH-----

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTL--FYVIFLFILTWN--- -RALWMVCTVLVV--FIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT----

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -IHIFIVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT----

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCS--FFLVFFIILVCNLV- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- --HFILVGA--FFVVFLIILTCNLV- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP -RALWMVVTVLAV--FVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK--

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT----

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLG--FFIVFLLILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVS--FFVVFLIIFFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL-----

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFS--FFLVFLIILVCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL-----

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGL--FFVVFFLVMVCNLL- ----QMLLAVVGV--FLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA-----

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFC--FFLVFFLIFYCN--- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLC--FFIVFLVILVCNVI- ---LWMVCTVMAV--FFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL-----

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFS--FFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFS--FFLVFLVILFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT----

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFC--FFVVFLIILVCNL-- -RALWMVCTVLGV--FIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVAS--FFAVFLLILVCNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGL--FFVVFALVLVCNLLI ------LLAVVGV--FVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA-----

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVAS--FFIVFLIILICNL-- -RALWMVCTVLAV--FIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -RALWMVCTVLAV--FVICFVPHH----- -VHIFITSC--FFLVFFLIFYCNM-- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT----

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCS--FFLVFLLIFFCNL-- -RALWMVCTVLAV--FSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT----

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFS--FFLVFLIILFCK--- -RALWMVCAVLAV--FVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL-----

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIG--FFLVFFVVVVCNFL- ----QMLFSVVGV--FVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA-----

Zebrafish -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ---LRMLCAVIGV--FVICFLPHHVV--- ITHFSIIGL--FFLVFLMVIICN--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA-----

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053508641.200 ----VYGLLAAGTAVAGIGSFLMFS- MPFWLPMVGGFVPLLWLSFAP----- --LALFFSFTVLEGMALAPLVAI- VLGTAIVLTGAVFFGFSAAAL------ -LQGPL-FGMLMGMVAISILNLF- FAHSLILYGGLALFSL-FVSVD----- LQMFLNVVNIFVRIAQILGSM----

Human -FPIVYSIIFVLGVIA--NGYVLW-- --FMVNLT--MADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -----ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --FMLNLT--VADLLFLVTMPLWIV- --TVFYSIIFILGFVA--NCYVLWI- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- ----GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- --VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT-- -RALWMVCTVLVVFIISFVPHH-----

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIA--NGYVLW-- --FMVNLT--MADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -----ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIA--NSYVLW-- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- ---MVNLT--MADLLFLVTLPLWIVY -----ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIA--NGYVLW-- ---MVNLT--MADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -----ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIA--NCYVLWIF -IFMINLT--IADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ------CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- -RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ----LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIA--NSYVLW-- ---MVNLT--MADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- -----FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIA--NGYVLW-- --FMVNLT--VADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -----IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIA--NSYVLW-- --FMVNLT--LADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- ----GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIA--NSYVLWV- -IFMVNLT--VADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- -----ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLA--NVYVLF-- --YMTNLT--IADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- ---RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ----QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- -QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIA--NGYVLW-- --FMVNLT--MADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -----ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH-----

Mouse -FPIVYSVIFILGVVA--NGYVLW-- --FMVNLT--MADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ----GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVS--NAYVLW-- ---MVNLT--VADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- ----GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- ---LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- -QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIA--NGYVLW-- --FMVNLT--MADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -----ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIA--NSYVLW-- ---MLNLT--MADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- -----ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVA--NGYVLW-- --FMVNLT--VADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -----ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- -RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFA--NGYVLWVF --FMVNLT--VADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ----GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLA--NLYVLFI- ---MTNLS--IADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN ----GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI ------LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA -QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVA--NGYVLWV- --FMVNLT--VADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -----IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVA--NGYVLWV- --FMVNLT--VADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ----GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- -RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIA--NSYVLW-- --FMVNLT--MADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- ----GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- -RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIA--NGYVL--- --FMLNLT--VADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ------YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- -RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITA--NLYVLF-- CIYMINLT--IGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- ----GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ----QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- -QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish -IYMTNLT--VADLLFVSALPFWI-- --PIFYGVVFVLGLIA--NCYALYV- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN ---RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ---LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- -QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Tc00.1047053511787.30 GACEAHLSMAIAILFDLLRSR------ --DWLMLGLGGVW----LPPWSISFAL FHCWKALGGKILFFFFF---FFME----- --STNALLQFLLAVGGFGVYSNQ- -LVIVASCMTLTTFLRISLCCV-- MLLIVVLVFTAVLDVGNILLL----- GVSVTVIFLGATALFGCVIRL-----

Human ----FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV---- -----NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken -----TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV---- -----SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- ---VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee ----FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV---- -----NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow ----FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY--- -----NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant ----FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY--- -----NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ------VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI----- -----NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- -----LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat ----FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY--- -----NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig ----FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV---- -----NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog ----FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII---- -----NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse -----PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV----- -----NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka ----FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG---- -------TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- --QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey ----FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV---- -----NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse ----FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV---- -----NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum ----FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY--- -----NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- --QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan ----FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV---- -----NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH-----

Pig ----FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY--- -----NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika ----FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII---- -----NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ------VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV---- -----NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish -----PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY--- --------GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA --QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit -----PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII---- -----NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat -----PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV---- -----NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew ----FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV---- -----NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel ---LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII---- -----NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback ----FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW------ -------SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- --QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish -----PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI----- --------GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- --QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053510305.79 --TTTLNVVLPAELLYVVYYLAY- ----NALVASHVALALFASLHVVPA -------YVPLVMSLVCIGVLVLCFVLH SAFLTYLGFGVLLYGFAAAAL--- ---VFCLRGLPLVNLLTGVQLVVS WGAVQLLVIVVLLAIAVLFYG----- ATFITIFFIDVAALL--VFFPVI---

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV-- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI------- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- ---VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI------- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI--- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI------- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- -----LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI------- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV-- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII-- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI------- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV--- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI------- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG-- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL----- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- --QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY- NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI------- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- --QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY- NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI------- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY- ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN---- -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA --QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII-- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV-- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- ---ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV-- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI------- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- ---VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI------- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- --QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW---- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV----- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- --QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI--- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN---- RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- --QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053510861.94 -FKLVVNCLMLLFLILIAVMFH-- --HPRFFFSVALLLLAVFDIVLR- ---HYIAIVADTLAVAYVFTTSVR LESIFLGLTGLLLSVNLLSYI---- -LGFAMSVAPIFFGFALFFCIV-- MGFSLVALYFVMFGDAILPAI----- LIVTVLANFMTILFILFFMMT---

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- --GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- ---ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ----CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- ---FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- --GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- ---ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- -RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- ---ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN --GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- --GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ----YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- --GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN -RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053511923.71 -GDV--AIIMAAPSLTALSVAIRM -------GLAELLAFALSPAVIIAHALR ---VFVLLIPRWPIRMYLSVAWRV TLFFCGVAVAIPSLCTWCSFL--- YLFLLGVLCVWLSPFSPI-CLL-- GQPRLPICWTLILCCAWGMLS------------ VVVAVAVFLFLPTGVRCVL------FL---

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV----- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ----VTLCLL---STNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV----- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- -----RALW--MVCTVLVVFIISFVPHH----- ----VTLCLL---SMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV----- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ----VTLCLL---STNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY---- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ----VTLCLL---STNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY---- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ---QVTLCLL---STNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI------ NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- -----RALW--MVVTVLAVFVLCFVPHH----- ------LCLM---STNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY---- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFVICFVPHH----- ----VTLCLL---STNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV----- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFVICFVPHH----- ---QVTLCLL---STNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII----- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ---QITLCLL---STNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV------ NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ---QVTLCLL---STNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG----- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- --------Q--MLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- ---QITLVLM---GLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV----- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ---QVTLCLL---STNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV----- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ----ITLCLL---STNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY---- NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- -------LW--MVCTVMAVFFICFVPHHVV--- ---QVTLCLM---SINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV----- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ----VTLCLL---STNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY---- NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ----ITLCLL---STNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII----- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- -----RALW--MVCTVLGVFIICFVPHH----- ---QVTLCLL---STNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV----- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ----VTLCLL---STNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY---- ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI ------------LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA ---QITLLLM---GLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII----- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- -----RALW--MVCTVLAVFIICFVPHH----- ---QVTLCLL---STNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV----- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- -----RALW--MVCTVLAVFVICFVPHH----- ----ITLCLL---STNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV----- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- -----RALW--MVCTVLAVFSICFVPHH----- ----VTLCLL---STNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII----- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- -----RALW--MVCAVLAVFVICFVPHH----- ---QVTLCLL---STNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW------- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- --------Q--MLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- ---QITWLLM---SLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI------ ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- -------LR--MLCAVIGVFVICFLPHHVV--- ---QITLMLM---GINCLLDPLVYCFA---
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Tc00.1047053511921.71 TLFFCGVAVA-ILSLCT---WCGFL -VSGRRSLICFTCGM--VETLPAT -AMRCCSGVFCFLEAFISFPSC-- -SFTLCVGSVTLSCVIHAVCTF-- VAVPRLLWTGCLTAVFMELLW--------- CGSLLLLFYGGCSV-VVCACFL--- -GDV--AIIMAAPSLTALSVAIRM

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV-- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- ----RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- --VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI--- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- ----RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ----LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- ----RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV-- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- ----RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII-- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV--- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG-- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- -------QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- -QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY- NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- ------LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- -QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY- NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- ----RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY- ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI ---------LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA -QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII-- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- ----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV-- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- ----RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV-- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- ----RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- ----RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW---- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- -------QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- -QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI--- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- ------LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- -QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053503735.30 -FKLVVNCLMLLFLILIAVMFH-- PRFFFSVA---LLLLAVFDIVLRY ----YIAIVADTLGVAYVFTTSVRL LESIFLGLTGLLLSVNLLSYI---- -LGFAMSVAPIFFGFALFFCIV-- MGFSLVALYFVMFGDAILPAI----- LIVTVLANFMTMLFILFFMMT---

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- ---ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI---- --GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- ---ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI---- ---ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- ---ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI---- ----CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI---- ---FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- ---IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI---- --GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI---- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- ---ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL-- -RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- ---ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- --GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI---- --GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- ---ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI---- ---ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- ---ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH-----

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- --GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN- --GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- ---IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- --GITLSLVIWISIAATASYFLA-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI---- --GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- ----YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV-- --GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN- -RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Tc00.1047053510355.190 -LEMVFFINIVGCLVPGGACLL-- KLFFVVNFVNVLATYLMFSSF---- ------VSSSTWVSVFFVCIGASLTSG -SLGAAVIMFTYILVFASNAAL-- CLVHFFVLMLSSMTLLGPVVA---- -----QIVVVGVSYGVYQVFNGVVLF DSVLQLLLGLILLFVGSYCYV---

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- --IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- ---FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMV---I--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- -AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- --IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ----MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAV---I--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- --IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ----MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- ---HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF --IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGV---I--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP ---HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ----MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAV---I--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- --IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- ---FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- --IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- ---FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGV---I--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- --IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- --IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- --IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- ---YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGA---ISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- ---HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- --IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- ---FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- -VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ----MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGV---I--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- ---HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- --IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ----MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAV---I--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- --IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- ---FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- --IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF ---FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- --IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ----MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGA---ISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ----FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- ---FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- --IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- ---FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- --VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGV---I--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- --IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- ---FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGV---I--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD -VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- -CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCA---ISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- ---HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- --IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTV---ISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- -ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053509719.56 -LSFSLSLSLFFFFLHVCTLPL-- TRYLFWLGLIVLLWTFTAGRE--- ---GQLF-LAVLCVLVTMCFILVTK GPLFLIFLLWIGG-----YYLKFCMY ---HWVLGIYSVVALCLNLWALEY QQLLLLIISL-----CTVEIPLNYVG YGLGIIVTAVSSITLLPHLYV-----

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCV-LDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI---- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF---- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- --VTLCLLSMNCV-LDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCV-LDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI---- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL--- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCV-LDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM--- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCV-LDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI---- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP-- --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ----LCLMSTNCM-LDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI---- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL--- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- --VTLCLLSTNCV-LDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM--- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCV-LDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI---- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF---- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QITLCLLSTNCV-LDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI---- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM--- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- -QVTLCLLSTNCV-LDPIIYCFL--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH-----

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL-- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL----- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- -QITLVLMGLNCI-LDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL--- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -QVTLCLLSTNCV-LDPVIYCFL--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH-----

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA---- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --ITLCLLSTNCV-LDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI---- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI---- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- -QVTLCLMSINCV-LDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCV-LDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI---- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL--- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --ITLCLLSTNCV-LDPIIYCFLT--

Pika --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM--- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCV-LDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV---- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCV-LDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN- -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV---- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA -QITLLLMGLNCI-LDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL--- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCV-LDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- -GITLSLVIWISIAATASYFLA---- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- --ITLCLLSTNCV-LDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI---- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF---- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- --VTLCLLSTNCV-LDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI---- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD-- VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCV-LDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV-- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI---- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- -QITWLLMSLNCI-LDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN- RGAIISVLIWAFILSASIPQL----- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- -QITLMLMGINCL-LDPLVYCFA---
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Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053508317.70 ---SFFISFFFFFFDSTGEIEGFV -FFTLVLLFCSWGMLLQMAMVI-- EFSSVALGIAAY-AVLFLSESS-- KFFLIPLMVILALHFLV-HLMI-- -------LSRFLADFIMFFCGCAVLLGL --IAMTCGCLMIMFFLLIAPSFF--- KNGVIPPASVLVLVLDAVSRQ---------

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN------- -------VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV----- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV----- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---------LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL------ RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ------QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL----- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- ------QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN------- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI----- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- ------QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL------ ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH-----

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI---- -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA ------QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM------ RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -------ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL------ RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK------- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL----- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- ------QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN------- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- ------QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053509849.30 --QIVLLLLLLLLLLLLLLLLLL- IFFTLVLLFCSWGMLLQMAMV--- REFSSVALGIAAHAVLLLSEN--- ----FFLIPFTVILAL--HFLVHLMIS -------LSRFLADFIMFFCGCAVLLGL --IAMTCGCLMIMFFLLIAPSFF--- KNGVIPPASVLVLVLDAVSRQ---------

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL---- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF----- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN------- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -------VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL---- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL---- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM---- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV----- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP--- --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV----- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---------LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL---- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM---- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL------ RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF----- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ------QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM---- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL------ --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL----- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- ------QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL---- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA----- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN------- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI----- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI----- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- ------QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL---- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL---- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM---- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL------ RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL------ -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV----- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV----- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI---- -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA ------QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL---- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL------ RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA----- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM------ RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -------ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF----- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL------ RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -------VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD--- VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK------- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- ------QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI----- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL----- ------QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL------ --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN------- ------QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Tc00.1047053510729.290 ----TDVCIFILNFLSLLVAFKLYL- --ELQPFSCCPLIGKIIFGVWDR- ---WIRYFTTYFIVMLFRAIVVVM -NPVKNVIMTLVTFGSG--FIHCG -FSGHTVPITLSLLVQWIYGSM-- -----VFRPASVLLVLLSFYSIIASR YTDDILVSFYITVTTFLVLRH---

Human -FPIVYSIIFVLGVIA--NGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVA--NCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIA--NGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIA--NSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIA--NGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIA--NCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIA--NSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIA--NGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIA--NSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIA--NSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLA--NVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIA--NGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVA--NGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVS--NAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIA--NGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIA--NSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVA--NGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFA--NGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLA--NLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVA--NGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVA--NGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIA--NSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIA--NGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITA--NLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIA--NCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053504137.140 SHGVGLILFGVLSIVVFDALL--- -FIYGTFCFACMMCMGCSSIYH-- YYGISVLIVASFLPPLYIGFY--- QALYMGCACVFGGLCLAMAAL--- RIMTYVATVMCGLVPTLHYVF----- QTFVGVFLMFLFYGMGVLFYC---------- QIWHVFVLVAACV--HFFTCISI--

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- ---IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -V-TLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- --AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- -----RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -V-TLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -V-TLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH-----

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- ---IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -V-TLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- ----HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QV-TLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP ----HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- -----RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ----LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- ---IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -----RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -V-TLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- ---IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QV-TLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- ---IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QI-TLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- ---IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QV-TLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- ----HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- --------QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QI-TLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- ---IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QV-TLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- --VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -I-TLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- ----HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- -------LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QV-TLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- ---IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -V-TLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- ---IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -I-TLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- ---IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- -----RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QV-TLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- ---IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -V-TLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- -----FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI ----------LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QI-TLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- ---IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QV-TLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- ---VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- -----RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -I-TLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- ---IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -V-TLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD --VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- -----RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QV-TLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- ----HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- --------QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QI-TWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- -------LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- --ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- QI-TLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Tc00.1047053509799.90 -HGVGLILFGVLSIVVFDALLF-- -FIYGTFCFACMMCMGCSSIYH-- YYGISVLIVASFLPPLYIGFY--- -ALYMGCACVFGGLCLAMAALP-- RIMTYVATVMCGLVPTVHYVF--- QTFVGVFLMFLFYGMGVLFYC---------- IWHVFVLVAACV--HFFTCISIY-

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -----RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP -----RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- --------QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- -------LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- -----RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI ----------LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- -----RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- -----RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- -----RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- -----RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- --------QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- -------LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053507969.30 ---AFLPMMAWLGMWYEVLDMCVL ---LLVFLFPTYTVACTMACIFFT VVAGIGVAFLIVLSHMAFLRV---- -EVWHYLLAFFVMHTLAVSHAV-- RFLGATLGALFGGWVMYTHYG--- ---FFSWSFLFQYVCCLLVVAIGK-- SYFAVGFMVFYVCPVILRVFF---

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGS-LFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGC-FFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGC-FFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGC-FFFINTYCSVAFLAVI--- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGC-FFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGC-CFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGS-FFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGC-LFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH-----

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGC-FFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---GS-LFFINTYCSVLFLGAISVN ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGC-FFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGC-LFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGS-LFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GT-FFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053511001.50 -GSADVGILLCCMVSVFCRVKV-- --PLTQRVMVGVGWLSVISNCLT- ---SQVLYAFFFCICDMVLHVMEG -----RRALFIVVLNTAMLFFLVIFH --YLACCGTLY-----VLGCDVGVLLQL ----ALYVTQLVFSFGCSALYFFML-- GTVGLGLLDIARILLFGSILW------

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLD--PVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF---- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN------- RALWMVCTVLVVFII-SFVPHH----- --VTLCLLSMNCVLD--PVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLD--PVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL--- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL------ --VTLCLLSTNCVLD--PIIYCFLT-- RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH-----

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM--- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV----- RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLD--PVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP-- --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV----- RALWMVVTVLAVFVL-CFVPHH----- ----LCLMSTNCMLD--PIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL--- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFVI-CFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLD--PIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM--- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL------ RALWMVCTVLAVFVI-CFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLD--PVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF---- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL------ RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH----- -QITLCLLSTNCVLD--PIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM--- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL------ RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLD--PIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL----- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL----- ---QMLLAVVGVFLL-CFLPHHVVQ-- -QITLVLMGLNCILD--PVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL--- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLD--PVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA---- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN------- RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLD--PVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI---- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI----- --LWMVCTVMAVFFI-CFVPHHVV--- -QVTLCLMSINCVLD--PIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL--- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL------ --VTLCLLSTNCVLD--PVIYCFLT-- RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH-----

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL------ --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL--- RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLD--PIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM--- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL------ RALWMVCTVLGVFII-CFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLD--PVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV---- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL------ RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLD--PVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV---- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI---- -----LLAVVGVFVV-CFLPHHVIQGA -QITLLLMGLNCILD--PVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL--- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL------ RALWMVCTVLAVFII-CFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLD--PVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA---- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM------ RALWMVCTVLAVFVI-CFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLD--PVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF---- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL------ RALWMVCTVLAVFSI-CFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLD--PIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD-- VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK------- RALWMVCAVLAVFVI-CFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLD--PVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI---- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL----- ---QMLFSVVGVFVV-CFLPHHACQ-- -QITWLLMSLNCILD--PVVYFFA---

Zebrafish -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL----- --LRMLCAVIGVFVI-CFLPHHVV--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN------- -QITLMLMGINCLLD--PLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053507681.50 -SDLSVTLLWNLMIGAVKYVVR-- ----------DARLLWPVPALVVLGCLAGTK TTAWCDAFLLVLVIMCWSSRV--- RAFTLVSGCLALLSAALQWSF--- ---LWSATLSIQILQALIFIGLHF TGLFVRCVGSAASFLAALNYC----- ---TTFMKLAVVTH---FCFMMNEVLI

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-------- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-----

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV-------- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT-----

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-------- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-----

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY------- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT-----

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY------- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL------

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI--------- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK---

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY------- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT-----

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV-------- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL------

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII-------- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL------

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV--------- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL------

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG-------- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA------

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-------- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL------

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV-------- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-----

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY------- NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL------

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV-------- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-----

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY------- NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT-----

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII-------- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL------

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV-------- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-----

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY------- ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA------

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII-------- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL------

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV-------- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-----

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV-------- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT-----

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII-------- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL------ RALWMVCAVLAVFVICFVPHH-----

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW---------- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA------

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI--------- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA------
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Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053506825.24 -FNVWSH------ALAACFVLYLALFPP CTCLVFFFIFICSVVYHLFMP----- LSCDVFGVVICITGTSWSLVY--- VGMGALLLSTLFVLYGAVFNA--- ---FKAIGFHSVLRLLILLWVELP ---AVHCHAMSFFFLALGAVINAL-- GFWHYCIILSTTMM--LLGCYYD--

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW------ ----FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI----- ----FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- --VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW------ ----FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW------ -----MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW------ -----MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF---- ---IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ----LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW------ -----MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW------ ----FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW------ ----FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV----- ---IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF------ ----YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- -QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW------ ----FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW------ ----FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW------ -----MVNLTVADLLFLFALPLWIVY NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- -QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW------ ----FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW------ -----MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW------ ----FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF---- ----FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI----- -----MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA -QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV----- ----FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV----- ----FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- --ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW------ ----FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- --VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL------- ----FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- -QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF------ --CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- -QITWLLMSLNCILDPVVYFFA---

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV----- ---IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- -QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---

Sequence Domain I Domain II Domain III Domain IV Domain V Domain VI Domain VII

Tc00.1047053511507.60 -----SRVVSVFHSVLVVPALLGGVA -MQG--LLCISIGYFLYDTAVLVL FHHVVSSIPYLI------YMFIGY -YGLFILVC----FMLVETTNIS- LFFLWIVFRLINPTLLLIIM------- APSVLCAYVVSFLCYGVFVIL--- -----SRVVSVFHSVLVVPALLGGVA

Human --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV--- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV---

Chicken --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV--- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- -RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT-- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV---

Chimpanzee --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV--- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV---

Cow ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY-- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY--

Elephant ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY-- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY--

Frog -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI---- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- -RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI----

Goat ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY-- NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY--

Guinea pig --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV--- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV---

Hedgehog --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII--- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL--- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII---

Horse -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV---- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL--- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV----

Medaka --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG--- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ----QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA--- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG---

Monkey --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV--- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV---

Mouse --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV--- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV---

Opossum ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY-- NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- ---LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL--- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY--

Orangutan --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV--- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV---

Pig ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY-- NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY--

Pika --FMVNLTVADLLFLITLPLWII--- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- -RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII---

Platypus --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV--- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-- --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV---

Pufferfish ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY-- ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI ------LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA--- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY--

Rabbit --FMVNLTVADLLFLITLPLWII--- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- -RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII---

Rat --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV--- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- -RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT-- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV---

Shrew --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV--- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- -RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV---

Squirrel --FMLNLTVADLLFLITLPLWII--- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- -RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII---

Stickleback CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW----- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- ----QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ-- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA--- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW-----

Zebrafish -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI---- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- ---LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA--- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI----
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Tc00.1047053508535.30 -CHMADLVIWVYILALLLFMSH-- ----LHYFLLDYCYFHNAC----- -----------LVLFLLWCLVDVQ ---FLSFFALVAGSFGPILGAILV -SYWTMLKLHFVMFIAWQIFYH-- MFGTGYLPTVILFQVAQWLLH----- ALSAWPLALYLIFFLLYTVYN---

Human -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Chicken --TVFYSIIFILGFVANCYVLWI- --FMLNLTVADLLFLVTMPLWIV- SVAGSLFFVNTYASVAFLMVI--- -GIFLSAAIWIITVGSALYYIF-- AIHIIICTLFYVIFLFILTWN--- RALWMVCTVLVVFIISFVPHH----- -VTLCLLSMNCVLDPVIYCFLT--

Chimpanzee -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Cow -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --ILLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Elephant -FPIFYSIIFVLGVIANGYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ITLSLVIWVTIVAAASYFLFM- --HIFIVCSFFLVFFIILVCNLV- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Frog ---VTYSIIFVFGFIANCYVLWIF -IFMINLTIADLLFLVTLPLWI-- NVAGCFFFLNTYCSVAFLGVI--- ---CISVAVWILLFASSLYFLIFP --HFILVGAFFVVFLIILTCNLV- RALWMVVTVLAVFVLCFVPHH----- ---LCLMSTNCMLDPIIYCFLTKK

Goat -FPIFYSIVFVLGVIANSYVLW-- ---MVNLTMADLLFLVTLPLWIVY NLAGCFFFINTYCSVAFLAVI--- --FLLSLIIWVSIVGAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Guinea pig -FPIVYSIIFVLGIIANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVAIVAAASYFLVM- -IHICIVLGFFIVFLLILFCNL-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Hedgehog -FPIFYSIIFALGVIANSYVLW-- --FMVNLTLADLLFLVTLPLWII- NLAGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIILSLVIWVAIVSAASYFFF-- -IHIFLVVSFFVVFLIIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QITLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Horse --PIVYSIIFVLGVIANSYVLWV- -IFMVNLTVADLLFLLTLPLWV-- NLTGCCFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWLAIVAAASYFLFM- -IHIFLVFSFFLVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPIIYCFL---

Medaka -FSVVYSIFFVVGLLANVYVLF-- --YMTNLTIADLLFVCALPFWIG- --TGSFFFINTYGTILFLGAISL- RGIIVSVLIWLCLVSSAIPSL--- --HFLIIGLFFVVFFLVMVCNLL- ---QMLLAVVGVFLLCFLPHHVVQ-- QITLVLMGLNCILDPVIYYFA---

Monkey -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFFIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Mouse -FPIVYSVIFILGVVANGYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GISLSLIIWVSIVATASYFLA-- VVHVFIAFCFFLVFFLIFYCN--- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Opossum -FPIVYSIIFVLGFVSNAYVLW-- NVAGCLFFINTYCSVCFLGVI--- ---MVNLTVADLLFLFALPLWIVY -GILLSTIIWVVIVGCASYFLI-- --HVFIVLCFFIVFLVILVCNVI- --LWMVCTVMAVFFICFVPHHVV--- QVTLCLMSINCVLDPIIYCFL---

Orangutan -FPIVYSIIFVLGVIANGYVLW-- --FMVNLTMADMLFLITLPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLVIWVAIVGAASYFLIL- -IHIFIVFSFFLVFLIILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pig -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- ---MLNLTMADLLFLVTLPLWIIY NLAGCFFFINTYCSVSFLAVI--- --ISLSLIIWVAMVAAASYFFVL- -IHIFLVFSFFLVFLVILFCNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Pika -FPIVYSIIFVLGVVANGYVLW-- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --ISLSLIIWVVILAIASYFLIM- -IHIFIVFCFFVVFLIILVCNL-- RALWMVCTVLGVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Platypus ---VAYSIIFVLGIFANGYVLWVF --FMVNLTVADLLFLVTMPLWIV- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -IHIFIVASFFAVFLLILVCNL-- -GIVLSLVIWVLIVSSALYFLV-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Pufferfish --PSAYGVIFILGLLANLYVLFI- ---MTNLSIADLLFVCALPFWIGY ---GSLFFINTYCSVLFLGAISVN -GIIISVIIWVLTISMAIPYLV-- ---FAIIGLFFVVFALVLVCNLLI -----LLAVVGVFVVCFLPHHVIQGA QITLLLMGLNCILDPVVYCFA---

Rabbit --PIVYSIIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLITLPLWII- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- --IALSLVIWVSISAAATYFLIL- -IHIFIVASFFIVFLIILICNL-- RALWMVCTVLAVFIICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Rat --PIVYSVIFVLGVVANGYVLWV- --FMVNLTVADLLFLMTLPLWIV- NLAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- -GITLSLVIWISIAATASYFLA-- -VHIFITSCFFLVFFLIFYCNM-- RALWMVCTVLAVFVICFVPHH----- -ITLCLLSTNCVLDPVIYCFLT--

Shrew -FPIFYSIIFVLGVIANSYVLW-- --FMVNLTMADLLFLITLPLWIV- NLTGCFFFINTYCSVAFLGVI--- -GIYLSLVIWMAIVSAASYFFF-- -IHIFLVCSFFLVFLLIFFCNL-- RALWMVCTVLAVFSICFVPHH----- -VTLCLLSTNCVLDPIIYCFLT--

Squirrel LFPIIYSIIFVVGVIANGYVL--- --FMLNLTVADLLFLITLPLWII- NVAGCLFFINTYCSVAFLGVI--- ---YLSLVIWVFIVAAASYFLILD VIHIFIVFSFFLVFLIILFCK--- RALWMVCAVLAVFVICFVPHH----- QVTLCLLSTNCVLDPVIYCFL---

Stickleback -FPVVYSIIFILGITANLYVLF-- CIYMINLTIGDLLFVTFLPFW--- --SGSLFFINTYSSVLFLCAISV- -GIILSVFIWLFTLATAILFLI-- --HLTIVIGFFLVFFVVVVCNFL- QITWLLMSLNCILDPVVYFFA--- ---QMLFSVVGVFVVCFLPHHACQ--

Zebrafish --PIFYGVVFVLGLIANCYALYV- -IYMTNLTVADLLFVSALPFWI-- ---GTFFFINTYGSILFLTVISIN RGAIISVLIWAFILSASIPQL--- ITHFSIIGLFFLVFLMVIICN--- --LRMLCAVIGVFVICFLPHHVV--- QITLMLMGINCLLDPLVYCFA---
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Rescaled conservation scores of the amino acids from transmembrane domains from Trypanosoma cruzi hypothetical proteins: Domain I
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0 20 20 48 98 27 40 98 40 - 35 30 39 76 76 39 48 18 15 99 - 76 76 23 23 41 76 36 47

96 12 12 96 53 71 98 53 98 99 26 46 98 - - 98 96 29 72 97 46 13 15 72 1 33 0 25 53

37 23 23 68 67 8 6 67 6 99 0 25 13 - - 13 68 22 63 28 19 25 28 21 7 15 18 4 17

6 27 27 5 5 38 1 5 1 39 22 29 28 27 27 28 5 98 5 5 12 10 12 25 37 30 4 99 0

67 64 64 97 39 98 37 39 37 36 99 65 0 98 98 0 97 33 3 38 0 36 38 41 98 38 - 20 65

19 58 58 0 - 99 14 - 14 33 4 59 34 99 99 34 0 0 15 35 98 20 22 38 31 35 - 7 99

99 11 11 37 99 65 99 99 99 12 24 46 33 30 30 33 37 44 99 48 99 0 3 9 43 29 - 99 25

41 32 32 98 30 16 49 30 49 42 43 26 49 41 41 49 98 31 29 50 73 98 98 0 16 23 - 45 99

52 99 99 6 49 99 52 49 52 0 44 24 98 21 21 98 6 48 46 98 99 99 98 99 6 98 - 46 23

99 43 43 37 99 29 27 99 27 38 37 44 9 29 29 9 37 4 1 17 38 44 47 99 16 23 - 0 19
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32 65 65 19 61 24 66 61 66 66 - 99 14 23 23 14 19 9 0 29 66 13 17 23 16 99 63 63 66

98 23 23 17 57 - 98 57 98 40 - 3 40 98 98 40 17 38 52 42 5 40 42 0 99 98 99 19 39

56 45 45 99 11 - 47 11 47 52 - 99 47 23 23 47 99 30 0 99 99 99 99 50 9 49 99 42 19

13 93 93 52 99 - 10 99 10 93 - 0 32 3 3 32 52 41 9 49 98 - 96 82 1 55 92 7 31
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Rescaled conservation scores of the amino acids from transmembrane domains from Trypanosoma cruzi hypothetical proteins: Domain II
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0 42 41 42 99 - 43 17 38 17 40 48 99 99 12 40 17 14 14 40 17 7 99 42 - 99 99 43 99

19 22 36 22 23 22 41 35 1 35 12 21 18 13 99 14 34 98 0 14 34 24 24 40 - 23 23 9 22

99 0 0 0 27 60 98 26 93 26 26 27 30 27 63 26 62 64 59 26 62 93 61 - - 93 93 15 60

22 24 9 24 26 98 98 31 3 31 22 23 12 7 12 99 26 14 0 99 26 25 16 - - 25 25 25 31

5 4 17 4 31 57 0 8 26 8 22 16 34 30 23 8 34 24 99 8 34 39 11 - 99 25 24 26 36

31 11 99 11 38 99 40 99 33 99 6 99 6 0 98 53 98 98 2 53 98 38 99 99 1 99 99 99 36

12 25 45 25 25 99 99 50 41 50 22 99 8 3 48 50 47 50 4 50 47 6 99 99 0 99 99 99 16

15 66 0 66 46 11 22 31 64 31 31 25 36 32 99 31 49 99 63 31 49 27 26 47 40 33 33 48 -

63 97 0 97 22 39 96 50 2 50 21 97 95 97 96 50 95 95 36 50 95 97 21 97 99 21 21 97 -

63 67 99 67 62 48 45 63 63 63 42 45 62 62 23 18 49 24 16 18 49 46 50 49 0 49 49 49 -

17 4 25 4 4 7 97 6 0 6 99 2 6 2 8 6 27 10 19 6 27 21 98 21 21 4 4 21 -

33 4 35 4 11 2 - 1 45 1 48 10 51 48 98 1 0 98 4 1 0 38 12 36 30 12 12 37 99

99 30 15 30 30 99 - 28 99 28 28 99 33 29 28 28 19 29 0 28 19 31 15 9 99 31 31 10 99

11 66 42 66 99 14 - 41 - 41 6 - 50 48 5 41 44 6 - 41 44 3 0 42 6 42 42 43 22

14 - 99 - 13 4 99 24 - 24 3 - 10 5 12 31 36 14 - 31 36 40 0 7 10 7 7 9 99

37 - 2 - 58 99 12 - - - 23 - 98 - - 0 97 - - 0 97 41 - 41 55 - - 41 16

21 - 0 - 90 67 23 - - - 16 - - - - - 33 - - - 33 26 - 0 99 - - 1 67
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Rescaled conservation scores of the amino acids from transmembrane domains from Trypanosoma cruzi hypothetical proteins: Domain III
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6 99 99 25 65 6 65 65 65 22 62 0 4 28 7 3 11 23 99 8 63 65 65 33 62 23 11 11 8
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Rescaled conservation scores of the amino acids from transmembrane domains from Trypanosoma cruzi hypothetical proteins: Domain IV
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Rescaled conservation scores of the amino acids from transmembrane domains from Trypanosoma cruzi hypothetical proteins: Domain V
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Rescaled conservation scores of the amino acids from transmembrane domains from Trypanosoma cruzi hypothetical proteins: Domain VI
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Rescaled conservation scores of the amino acids from transmembrane domains from Trypanosoma cruzi hypothetical proteins: Domain VII
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